Sosna zwyczajna jest jednym z najwazniejszych gatunkéw drzew lesnych o duzym znaczeniu
ekologicznym, gospodarczym i spotecznym w Europie i Azji. W Polsce jest gtdwnym gatunkiem
uzytkowym porastajgcym ponad 5,5 miliona hektardw i stanowigcym najwiekszy zaséb drzewny na
pniu (ponad 60% catkowitej grubizny) sposréd wszystkich innych gatunkéw drzew lesnych. Populacje
tego gatunku z réznych Srodowisk wykazujg szczegdlne cechy dziedzicznej zmiennosci fenotypowej i
fizjologicznej, tworzac tak zwane ,,lokalne ekotypy” najlepiej dostosowane do danych warunkéw
srodowiskowych. Wyrdzniono w Polsce szereg dobrze zdefiniowanych ekotypdw sosny zwyczajnej,
do ktdrych zalicza sie m.in. sosne bolewicka, rychtalska, gubinskg, taborska, piska, biatowieska,
augustowska i inne. Prognozy zmian klimatu wskazujg, ze lokalne ekotypy bedga cierpie¢ z powodu ich
niedostosowania do zmienionych warunkéw srodowiska, jesli obserwowane trendy wzrostu
temperatury i wzorce opaddéw bedg sie nadal utrzymywac. Taka utrata dostosowania obnizy
produktywnos¢, zwiekszy smiertelnos¢ drzew le$nych oraz bedzie miata bardzo negatywny wptyw na
inne organizmy zwigzane z ekosystemami leSnymi. Dlatego, aby mozliwie zminimalizowac¢ negatywny
wptyw zmian Srodowiskowych na zdrowie i produktywnos¢ lasu, wazne jest lepsze zrozumienie
zwigzkdéw miedzy wzorcami zmiennosci genetycznej roznych ekotypdw a lokalnymi gradientami
Srodowiska. Taka wiedza pomoze przewidzie¢ zachowanie populacji w zmieniajgcym sie Srodowisku i
dokonad, z odpowiednim wyprzedzeniem, wyboru najlepszego materiatu do ponownego odnowienia
lasu oraz zalesiania obszaréw nielesnych, biorgc pod uwage modele przysztych zmian
Srodowiskowych. W ramach realizowanego projektu o duzym znaczeniu dla rozwoju nauk
biologicznych i lesnych zbadane zostanie rozmieszczenie zmiennosci genetycznej dla tysiecy gendw w
najcenniejszych rodzimych ekotypach hodowlanych sosny zwyczajnej. Zastosowanych zostanie szereg
analiz genetycznych w celu poréwnania danych ze zmiennoscig tych samych markeréw genetycznych
w populacjach referencyjnych reprezentatywnych dla zasiegu wystepowania gatunku w Europie i Azji,
ktdre prawdopodobnie przyczynity sie do powstania polskich drzewostanéw sosnowych w okresie
postglacjalnych migracji populacji. W badaniach wykorzystane zostang nowe markery genetyczne,
najnowsze osiggniecia w zakresie wysokoprzepustowego genotypowania miejsc polimorficznych DNA
oraz zaawansowane podejscia analityczne w badaniach poréwnawczych zmiennosci genomowej,
geograficznej i Srodowiskowej kilkudziesieciu populacji gatunku. Badania dostarczg szczegdétowej
charakterystyki genetycznej istniejgcych zasobdw sosny zwyczajnej w Polsce zarzgdzanych w ramach
Scistych mechanizméw gospodarowania leSnymi zasobami w obrebie stref nasiennych, ktére
najprawdopodobniej wymagajq istotnej rewizji. Zaplanowane badania umozliwig poznanie proceséw
wptywajgcych na rozktad zmiennosci genetycznej populacji zréznicowanych fenotypowo i
ekologicznie oraz zdefiniowanie powigzan genetycznych pomiedzy ekotypami. Informacja na temat
wzajemnej zmiennosci genetycznej ekotypdw jest niezbedna do lepszego przewidywania
prawdopodobnych reakcji populacji na zmieniajgce sie warunki Srodowiska oraz do opracowania
skutecznych strategii ochrony i zarzagdzania najcenniejszymi populacjami sosny zwyczajnej w Polsce, a
znajdujgcymi sie pod silnym wptywem postepujgcych zmian srodowiskowych.



