Martwe drewno jest jednym z najwazniejszych czynnikéw przyczyniajacych sie do zachowania
réznorodnosci biologicznej w ekosystemach lesnych, zaréwno jako zrédto zwigzkéw odzywczych
uwalnianych w procesie dekompozycji, jak i siedlisko zycia wielu réznych organizmoéw, w tym
grzybdéw. Wiekszos¢ wiedzy na temat zbiorowisk grzybdw zasiedlajgcych martwe drewno opiera sie
na obserwacjach owocnikdéw, ktére najczesciej reprezentujg tylko czes¢ gatunkdw wystepujgcych na
danym terenie. Przerwa miedzy kolonizacjg podtoza a produkcjg owocnikdw moze dla niektorych
gatunkéw siegac dziesiecioleci (Moore i wsp., 2008). Rozwijajgce sie w ostatnich latach techniki
metabarkodowania DNA zrewolucjonizowaty nasze rozumienie ekologii ukrytej réznorodnosci
grzybdéw (Nilsson i wsp., 2019), jednak wiekszos¢ badan nad metabarkodowaniem zbiorowisk
grzybdéw skupiata sie na analizie préb glebowych lub korzeniowych. Tylko nieliczne prace dotyczyty
grzybdéw zasiedlajacych martwe drewno. Tymczasem wtasnie te grzyby uznawane sg czesto za
gatunki wskaznikowe laséw naturalnych. Tak jest np. w przypadku laséw bukowych, dla ktérych
opracowana zostata europejska lista grzybow wskaznikowych obejmujaca 21 gatunkéw (Christensen i
wsp. 2004). Wiele z nich znajduje rowniez swoje miejsce na Czerwonych Listach. Zastosowanie
metody masowego sekwencjonowania moze by¢ uzytecznych narzedziem stuzgcym do poszukiwania
grzybdw objetych ochrong czy tez ujetych na Czerwonych Listach. Udowodniono to kilkukrotnie w
przypadku analizy préb glebowych lub korzeniowych (np. Kujawska i wsp. 2021). Stad gtéwnym
celem niniejszego projektu jest proba zastosowania masowego sekwencjonowania w celu detekcji
zagrozonych i rzadkich gatunkéw grzybéw zwigzanych z martwym drewnem bukowym. Bezposrednia
inspiracjg byty prowadzone w Woliriskim Parku Narodowym badania nad grzybami
ektomykoryzowymi, podczas ktdrych wielokrotnie obserwowane byty owocniki grzybdow
nadrewnowych ujetych na polskiej Czerwonej Liscie.



